
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
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15228821.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEFITQN~QAITSLSMINTDIDQPKASLRSRFLLHLIICLLFFVPPCSS~~~~~~QAWDGVVITQADYQGLQAVKQELIDPRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231029.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNHLYKNPFRIYEISFH~~~~~~~~~~~~~~FCASLLLCFLLFSAQAVAGGGGGGHSWDGIVVTQANYQALQAIKHELIDFTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK073061.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK103267.q  ~~~~MAALLVLVVLVVLGGGGAAGDDVAALLEFKKGISDRGRDPVLGSWSPPATPDAGGGGGGCPSGWRGVVCD~~GGAVVGVALDGLGLAGELKLVTLSGMRALQNLSLAGNAFSGRLPPGIGYLSSLRHLDLSGNRFYGPIPGRLADLSGLVHLNLSHNNFSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15238044.p  MSHFLTFCFLSLLLLLHGANAVTETELRSLLEFRKGIRDETSHQRI~SWSDTSSLTDP~~~STCPNDWPGISCDPETGSIIAINLDRRGLSGELKFSTLSGLTRLRNLSLSGNSFSGRVVPSLGGISSLQHLDLSDNGFYGPIPGRISELWSLNHLNLSSNKFEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83601884.q  ~~~~~~~~~~~~~~~MAG~~~~~~TDMEALLEFGRGIRQDSSGHRATPWNPTSALDSD~~~~GCPLDWHGVQCS~~NGQILSIAFDGAGLVGNVSLSALASMPMLQNLSLSNNKLVGVLPRDLGSMTSLQLLDLSNNMFSGQIPAELTKLANLGHLNLS~SNGFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15225843.p  ~~~~~~~~~~~MVMKVSGF~~~~~SDFEALLELKKGFQGDPSRKVLTSWD~AKALSSD~~~~RCPLNWYGVTCS~~SGGVTSIDLNGFGLLGSFSFPVIVGLRMLQNLSIANNQFSGTLS~NIGSLTSLKYLDVSGNLFHGALPSGIENLRNLEFVNLSGNNNLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83550415.q  ~MGILGSFLVLLLLAAPAFGQLPSQDILALLAFKKGITHDPAGFITDSWNDESIDFNG~~~~~CPASWNGIVCN~~GANVAGVVLDGHGISGVADLSVFVNLTMLVKLSMANNNLSGSLPSNVGSLKSLKFMDISNNRFSGPIPDNIGNLRSLQNLSLARNNFSGPLPDSIDGLASLQSLDVSGNSLSGPLPSSLKGLRS 
AK060657.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240831.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83564404.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRSVMMCCLLLLLVSAAAGAEGKSEVALLLERVKPALQGEGEVGGNAQLAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15230141.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGMEALRFLHVIFFFVLILHCHCGTSLSGSSDVKLLLGKIKSSLQGNSES~~~LLLSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
20860017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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15228821.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FLRSWNGSGFSACSGGWAGIKCAQGQVIVIQLPWKSLGGRISEKIGQLQALRKLSLHDNNLGGSIP~~~~~~MSLGLIPNLRGVQLFNNRLTGSIPASLGVSHFLQTLDLSNNLLSEIIPPNLADSSKLLRLNLSFNSLSGQIPVSLSRSSSLQFLALDHNNLSGPILDTWG~~~~~~ 
15231029.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLKSWNNSASSQVCSGWAGIKCLRGQVVAIQLPWKGLGGTISEKIGQLGSLRKLSLHNNVIAGSVP~~~~~~RSLGYLKSLRGVYLFNNRLSGSIPVSLGNCPLLQNLDLSSNQLTGAIPPSLTESTRLYRLNLSFNSLSGPLPVSVARSYTLTFLDLQHNNLSGSIPDFFVNGSHPL 
AK073061.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MR~LNLSHNTISGDIPPELAASPSLVFLSLSHNKLSGHIPDTFAGSKAPS~~~~~~~~~SSSLKESITGTYNLAVLELSHNSLDG~~~~~~~~~~~~~ 
AK103267.q  ~~~~~~~~~~~~GFPTDGIRQLQNLRRIDLRSNSFWGNAGDLLAELRNAEYIDLSDNLFTGAVDLELESLSSIGNTVKYLNLSHNKLQGGFFRNETVGAFKNLEVLDLSNSGIAGMVP~QIDAWFSLAVFRVAGNALSGVMPEAMLQN~SMRLVEVDLSRNGFSGSVPVVNSTTLKLLNLSSNTFSGSLPSTVG~~~~KC 
15238044.p  ~~~~~~~~~~~~GFPS~GFRNLQQLRSLDLHKNEIWGDVGEIFTELKNVEFVDLSCNRFNGGLSLPMENISSISNTLRHLNLSHNALNGKFFSEESIGSFKNLEIVDLENNQINGELP~HFGSQPSLRILKLARNELFGLVPQELLQS~SIPLLELDLSRNGFTGSISEINSSTLTMLNLSSNGLSGDLPSSFK~~~~SC 
83601884.q  ~~~~~~~~~~~~GALPLGLRNLRKLKYLDLRGNGFTGKLDDIFAELQSPVHVDLSCNRFSGSLISISDNSSVVS~TLQYLNVSHNMLSGALFESDPMPLFDSLEVFDASYNMLEGNIP~PFNFVISLKVLRLQNNNFSGSIPEALFRQTSMVLTELDLSCNQLTGPIRRVTSMNLKYLNLSSNSLQGTLPITFG~~~~SC 
15225843.p  ~~~~~~~~~~~~GVIPSGFGSLAKLKYLDLQGNSFSGEVMSLFSQLISVEYVDISRNNFSGSLDLGLAKSSFVS~SIRHLNVSGNSLVGELFAHDGIPFFDSLEVFDASSNQLSGSVP~VFSFVVSLKILRLQDNQLSASLPPGLLQESSTILTDLDLSLNQLEGPIGSITSSTLEKLNLSSNRLSGSLPLKVG~~~~HC 
83550415.q  MVALNLSYNAFTKGIPSGLGLLVNLQSLDLSWNQLEGGVDWKFLIESTVAHVDFSGNLLTSTTPKELKFLADISETVLYLNLSNNKLTGSLIDGVELSTFGRLKVLDLSHNQLSGDLP~GFNYVYDLEVLRLANNAFTGFVPSGLLKGDSLVLSELDLSANNLTGHINMITSTTLQVINLSSNALFGDLPMLAG~~~~SC 
AK060657.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAESTAATAPPGDEPEAKGRSNSILLPILGILLVYLLYRYLRPRLRGLRLDRLTSRLPACLRRSRTANTMLPYFAPIADRL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GALQPYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240831.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRKSLLLTLLLG~~~~~~~~~~~VSLSAFLIVIFFIIF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRRKESSSTES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83564404.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WTASTPLCQWRGLRWSTAATLPRELPCGNLSAG~~LAHHPVPDDLLLLLSIRLPASALAGHLPPELAAFSALASIFLAHNSLSGPIPLALGNAPALSLLDLASNRLSGSLPLSIWNLCSGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARLSLLRLHGNALHGPIPDPAA~~~~~~ 
15230141.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WNSSVPVCQWRGVKWVFSNGSP~~LQCSDLSSPQWTNTSLFNDSSLHLLSLQLPSANLTGSLPREIGEFSMLQSVFLNINSLSGSIPLELGYTSSLSDVDLSGNALAGVLPPSIWNLCD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLVSFKIHGNNLSGVLPEPA~~~~~~~ 
20860017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADSHHCCWFLLLLLLLAAWCVRGEAEVANGGHQDLPPLLSFKSYNPAAAALESWVGGDPCSGAWIGVRCSRGRVVGVFLDNASLVGGLAP~~LLGLARLGVLAVRRNSLSGRLPPLDNSTSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLRHLLVSHNQLTGGLRVSLP~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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15228821.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKIRGTLPSELSKLTKLRKMDISGNSVSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HIPETLGNISSLIHLDLSQNKLTGEIPISISDLES~LNFFNVSYNNLSGPVPT 
15231029.p  KTLNLDHNRFSGAVPVSLCKHSLLEEVSISHNQLSGSIPRECGGLPHLQSLDFSYNSINGTIPDSFSNLSSLVSLNLESNHLKGPIPDAIDRLHNLTELNLKRNKING~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PIPETIGNISGIKKLDLSENNFTGPIPLSLVHLAK~LSSFNVSYNTLSGPVPP 
AK073061.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PIPESLSGLQKLQVVDLAGNRLNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIPNKLGSLADLKTLDLSGNALTGEIPASLSNLTTSLQAFNVSNNNLSGAVPA 
AK103267.q  SSVDLSGNQLSGELAILRAWDGTVETIDLSSNKLEGSYPNDASQFQNLVSLKLRNNLLSGSIPSVLGTYQKLQFLDLSLNALGGPVLPFFFLSPTLTVLNLSGNNFTGTIPFQSTHSTESIAL~~~~~~~IQPVLRIVDLSSNSLSGPLPPDISNLQRVEFLTLAMNELSGEIPSEISKLQG~LEYLDLSHNHFTGRIPD 
15238044.p  SVIDLSGNTFSGDVSVVQKWEATPDVLDLSSNNLSGSLPNFTSAFSRLSVLSIRNNSVSGSLPSLWGDSQ~FSVIDLSSNKFSGFIPVSFFTFASLRSLNLSRNNLEGPIPFRGSRASELLVLN~~~~~~SYPQMELLDLSTNSLTGMLPGDIGTMEKIKVLNLANNKLSGELPSDLNKLSG~LLFLDLSNNTFKGQIPN 
83601884.q  SVVDLSRNMLSGNLSVIRTWGNYIETVDLTSNRLTGTWPNETTQFLRLTSLRISDNLLAGELPTVIGTYPELISIDLSLNQLHGPLPGNLFTAVKLTYLNLSGNSFAGTLPLPNSEAKSSTFIDLLVLPVQTSNLSFVDLSNNSLNGSLPSGIGALSGLALLNLCQNNFSGQIPREITKLKH~LIYIDLSKNNFNGTIPE 
15225843.p  AIIDLSNNKISGELSRIQNWGDSVEIIRLSSNSLTGTLPGQTSQFLRLTSLKAANNSLQGVLPFILGTYPELKEIDLSHNQLSGVIPSNLFISAKLTELNLSNNNFSGSLPLQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASTVGNLS~LTNIGLSHNSLGGVLSEELTRFHN~LISLDLSYNNFEGNIPD 
83550415.q  TVLDLSNNKFKGNLSVIAKWSNDLEYVDLSQNNLTGTIPDVSSQFLRLNYLNLSHNSLADTIPEAVVQYPKLTVLDLSSNQFRGPIPANLLTSSMLQELYIHDNMLSGGLSFPGSSSKNLS~~~~~~~~~~~~~LQVLDISGNHFNGSLPDEIASLSSLQALDISTNNFSGPLPASITKLAA~LTALDISINQFTGSLPD 
AK060657.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IADRLGVGAQGGVGAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240831.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQYDVESLDHNKQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83564404.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAPNTTCDALSLLDLSANRLSGPFPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLVTTAFPALRSLDLSDNRLHGPIPHGL~~API~~HSLNLSYNNFSGQLPP 
15230141.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNSTCGNLQVLDLGGNKFSGEFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFITRFKGVKSLDLSSNVFEGLVPEGLGVLEL~~ESLNLSHNNFSGMLPD 
20860017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLVTLRAEHNGFHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLRALSVPMVRSFNVSRNMLDGEISGDLSRFPS~~~~~~SSFGGNLGLCGL 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTLKDLIYDMTTSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
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15228821.p  LLSQKFNSSSFVGN~~~~~~~SLLCGYSVSTPCP~~~~~~~~TLPSPSPEK~~~~ERKPSHRNLSTKDIILIASGALL~~IVMLILVCVLCCLLRKKAN~~~~~~~~ETKAKGGEAGPGAVAAKTE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231029.p  VLSKKFNSSSFLGN~~~~~~~IQLCGYSSSNPCPAPDHHHPLTLSPTSSQE~~~~PRKHHHRKLSVKDVILIAIGALL~~AILLLLCCILLCCLIKKRA~~~~~~~~ALKQKDGKDKTSEKTVSAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK073061.q  SLAQKFGPSAFAGN~~~~~~~IQLCGYSASVPCPTSPSPSPSAPASPAQSR~~~~EATGRHRKFTTKELALIIAGIVVGILLFLALCCMLLCFLTKKRSGSGGKQTTSSKAAGGGAGAAAGGGRGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK103267.q  MPQASLKIFNVSYNDLQGTVPKSVEKFPITCFRPGNDLLVFPDGLPAGNYDDTGVAQSQSSHGHKAGVRVALIVGCIGAALLVIFIALAIYVVRSQELCGRNGFRGQITIRDLKLGRLSRPNLFKPPKDN~VIPTKTSFSNDHLLTAAARSMSAQKELLAEAAVEYGYADPKEVTEPSSSGMAETSAAVPAMEPSPRVVL 
15238044.p  KLPSQMVGFNVSYNDLSGIIPEDLRSYPPSSFYPGNSKLSLPGRIPADSSGDLSLPGKK~~HHSKLSIRIAIIVASVGAAIMILFVLFAYHRTQLKDFHGRNRFTDQATTRDTKFGRSSRPSLFNFSSNVEQQSSSLSFSNDHLLTANSRSLSGIPGCEAEISEQG~~~~~APATSAPTNLLDDYPAASGRKSSSGGSPL 
83601884.q  DLPDDLVEFNVSYNNLSGSVPSNLLKFPDSSFHPGNELLVLPHSASQNGPD~~~SSGGGR~RGMKRGILYALIVCVVV~FVTGIIVLLLVHWKISSWKSSEKG~~TSQSKQPATVGECSQRQGEAPTPEMQEVSLESSSSTEYVGNPLPGK~~~~~~~~ERQHEAQ~~~~~~~DVSVHADQIGSSSTLKDNMASLMPPLT 
15225843.p  GLPDSLKMFTVSANNLSGNVPENLRRFPDSAFHPGNALLNVPISLPKDKTD~~~ITLRKHGYHMKTSVKAALIIGLVVGTALLALVCVMFHFMLRKQHDEEKSDVTGEKSIVPKTEPSSSNVIAAKNSVQENESSSSTTSTPSIKAKLPVSSSRFSQYSDSENSSP~~~~~~~FLKEPNEELHSESRKDEILSSQVSSST 
83550415.q  ALPDTLQSFNASYNDLSGVVPVNLRKFPESSFHPGNSRLDYPASSSGSGSS~~~~SGSAGGRSLSAAAKIALIAASIVALVILILVAIVCHYKQIS~~~~~RQFPSSEKVSDKNLHKTSKDMASTKGKDD~~~KGGLVVSADELGAPRKGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSEALSQEEKLSGVGG~FSPSKGSRF 
AK060657.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AYGRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240831.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSSET~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83564404.q  DLAS~LPPDAFLANSPALCGPPLPHHCLPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NPLTSSAVAAIVIALMAAAVVLASLSIGWAQGRWRRAPLPPE~~~~EG~~~~~~TLTEDGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15230141.p  FGESKFGAESFEGNSPSLCGLPLKP~CLGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRLSPGAVAGLVIGLMSGAVVVASLLIGYLQNKKRKSSIESEDDLEEGDEEDEIGEKEGGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
20860017.q  PLPRCVHAYNALGDSVGQSPSAAMEEASSGGSNGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSKLSVTALMATGIGNAALMVISVAISVAMFVYMRRKLRSWKGASDAALSFEEEDKVRNREEKGQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 



                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228821.p  ~~~~~~~~~~~KGG~~~~EAEAGGETGGKLVHFDGPMAFTADDLLCATAEIMGKSTYGTVYKATLEDGS~~~~~~QVAVKRLRERSPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKKRE~~~KLVVFDYMSRGSLATFLHARGP~~~~~~~DVHINWPTRMSLIKGMARGLFYLHTHANIIHGNLTS~~~~~~SNV 
15231029.p  ~~~~~~~~~~~VAG~~~~TASAGGEMGGKLVHFDGPFVFTADDLLCATAEIMGKSTYGTAYKATLEDGN~~~~~~EVAVKRLREKTTKGVK~~EFEGEVTALGKIRHQNLLALRAYYLGPKGE~~~KLLVFDYMSKGSLSAFLHARGP~~~~~~~ETLIPWETRMKIAKGISRGLAHLHSNENMIHENLTA~~~~~~SNI 
AK073061.q  ~~~~~~~~~~~KPGSGAAEVESGGEVGGKLVHFGGPMAFTADDLLCATAEIMGKSTYGTVYKATLEDGS~~~~~~LVAVKRLREKITKGHK~~DFESEAAVLGKIRHPNLLPLRAYYLGPKGE~~~KLLVLDFMPNGSLSQFLHARAP~~~~~~~NTPISWETRMTIAKGTARGLAFLHDDMTIVHGNLTA~~~~~~SNV 
AK103267.q  PTSPHFIDSRFHEEPVAFEVYSPDRLVGELIFLDSTLVFTAEDLSRAPAEVLGRSSHGTTYKAALQSGH~~~~~~VLTVKWLRVGLVKHKK~~DFTKEIKRIGTIRHPNIISWRAFYWGPKEQE~~RLIISDYVNGDSLALYLYESTP~~~~~RRYSRLSVSQRLKIAIDLARCLQFLHHEKGLPHGNLKP~~~~~~TNI 
15238044.p  SSSP~~~~~RFSDQPVMLDVYSPDRLAGELFFLDVSLKLTAEELSRAPAEVLGRSSHGTLYKATLDNGH~~~~~~MLTVKWLRVGLVRHKK~~DFAREAKKIGSLKHPNIVPLRAYYWGPREQE~~RLLLSDYLRGESLAMHLYETTP~~~~~RRYSPMSFSQRLKVAVEVAQCLLYLH~DRAMPHGNLKP~~~~~~TNI 
83601884.q  SSPP~~~DVRAQHQHSVLRVHSPDKMVGDLHLFDNLVVFTAEELSRAPAEIIGRSCHGTSYKATLDNGY~~~~~~ALTVKWLKEGFAKSKK~~EFSREIKKLGTVKHPNLVSMRGYYWGPKEHE~~RIIISDYVDSTSLSSFLSEFEE~~~~~RNIPPLSVDQRLNIAIDIAHCLDYLHNERVIPHGNLKS~~~~~~SNV 
15225843.p  PSLP~~~KIQNSPDNPTSRQTS~MRLDGNLYIFDSSLKLTAEELSRAPAEAIGRSCHGTLYRAVLNSDS~~~~~~VLAVKWLREGTAKGKK~~EFAREIKKLGNINHPNLVSLQAYYWGPKEHE~~KLIISRYMDAPCLAFYLQEAGQ~~~~~LNLPPLLLENRLKITLDIASCLSYLHNGEAIPHGNLKS~~~~~~TNV 
83550415.q  SWSPDSGEAYTQEGLARLDVRSPDRLAGELHFLDETITLTPEELSRAPAEVLGRSSHGTSYRATLENGV~~~~~~FLTVKWLREGVARPKK~~EFSKEAKKFANIRHPNVVGLRGYYWGPTAHE~~KLILSDYVSPGSLASFLYADRPG~~~~RRGPPLTWAQRLKIAVDVARGLNYLHFDRAMPHGNLKA~~~~~~TNI 
AK060657.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DALVKFPGGEALSVAAILEAPGEVVAKSSHSTLYRAAMRSGEA~~~~~AVLLRFVRPACALTSD~~EASAAARRIGAVSHPNLVPLRAFYVGPRGEK~~LLVHPFYA~AGSLRRFLQ~~~~~~~~EGIVDSQRWNIICKLSISIVKGLDYLHTGLEKPIIHGNIK~~~~~TNS 
15240831.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EELVIFQGGEDLTICDILDAPGEVIGKSSYGTLYKASLQRSGK~~~~~IRVLRFLRPVCTVRSDSKEFNGIIETLGFVRHENLVPLLGFYAGNRGEK~~LMVHPFFG~SGNLSDFIR~~~~~~~~SGDDESRKWINILRITIGISKALDHLHTGMQKPIVHGNLK~~~~~SKN 
83564404.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKLVVFQGGEHLTLEEVLNATGQVVNKASYCTVYKAKLAEGGG~~~~~SIELRLLREGCCKDAE~~SCAPAVRRIGRARHDNLVPLRAFYQGRRGEK~~LLVYDYFPGNRTLHELLHGHGEQS~~QGMRPALTWARRHKIALGVARALAYVHAGHG~~EAHGSVR~~~~~SSN 
15230141.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKLVVFQGGENLTLDDVLNATGQVMEKTSYGTVYKAKLSDGG~~~~~~NIALRLLREGTCKDRS~~SCLPVIRQLGRIRHENLVPLRAFYQGKRGEK~~LLIYDYLP~NISLHDLLH~~~~ES~~KPRKPALNWARRHKIALGIARGLAYLHTGQEVPIIHGNIR~~~~~SKN 
20860017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNGGGLVCFDGGEELRLESLLKASAEVLGKGVSGSTYKAVLEDGIV~~~~~VAVKRLSALQFPGRSK~~AFDRHMRLAGRLRHRHVVSLRGYCNSNGER~~~~LLVYDYLPNGSLQSLLHGSNGG~~~GGGGRSLDWAARKAILFGAAQGLNYIHTFPARPALVHANVK~~~~PSN 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLR~~ELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLRER~IEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLG~~VVSKGQP~~TLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKFVHRDLAARN~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSGLPLLVQRTIAR~~~TIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEE~~~~~~~VAVKIFSSREERSWFR~~~EAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLN~~~~~~~~~~~RYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKN 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGG~~~~~~~~~GSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFF~~~~LVFDLMKKGELFDYLT~~~~~~~~~~EKVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPEN~~~~~~~~ 
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15228821.p  LLDENI~TAKISDYGLSRLMTAAAGSSVIATAGALGYR~~~~~~~APELSKLKK~~ANTKTDVYSLGVIILELLTGKSPSEALNG~~~~VDLPQWVATAVKEEWTNEVFDLELLN~~DVNTMGDEILNTLKLALHCVDATPSTRPEAQQVMTQLGEIRPEETTATTSEPLIDVPEASASTSQ~~~~  
15231029.p  LLDEQT~NAHIADYGLSRLMTAAAATNVIATAGTLGYR~~~~~~~APEFSKIKN~~ASAKTDVYSLGIIILELLTGKSPGEPTNG~~~~MDLPQWVASIVKEEWTNEVFDLELMR~~ETQSVGDELLNTLKLALHCVDPSPAARPEANQVVEQLEEIRPETEVETETTPFGSGGEGGKDLGSNEE~  
AK073061.q  LLDDHS~NPKIADFGLSRLMTTAANSNVLAAAGALGYR~~~~~~~APELSKLKK~~ASAKTDVYSLGVIILELLTGKSPAETTNG~~~~MDLPQWVASIVKEEWTSEAFDLELMRDGDNGPAGDELVDTLKLALHCVDQSPSVRPDAREVLRQLEQIRPGPEGGAGPSEEGGAGHVAAASAGNE~~  
AK103267.q  FLTGPDLSPKLVDYGLHRFMTPSGTAEQILNLGALGYR~~~~~~~APELANTAKPMPSFKADVYAFGVIVMEMLTRKSAGDIISGQSGAVDLTDWVQMCNREGRGTDCFDRDITGLEES~~~PRVMDELLAISLRCILPVN~ERPNMKTVCDDLCSITV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15238044.p  ILSSPDNTVRITDYCVHRLMTPSGVAEQILNMSALGYS~~~~~~~APELSSASKPIPTLKSDVYAFGVILMELLTRRSAGDIISGQTGAVDLTDWVRLCDQEGRRMDCIDRDIAGGEEF~~~SKGMEDALAVAIRCILSVN~ERPNIRQVLDHLTSISA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83601884.q  LIQNASPSALVTDYSLHRLMTPIGMAEQVLNAGALGYS~~~~~~~PPEFASSSKPCPSLKSDVYAFGVILLELLTGKIAGEIVCVNDGVVDLTDWVRMLAREERVSECYDRRIVEAHGSGGAPKALEDMLRIAIRCIRSAS~ERPEIRTVFEDLSSLSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15225843.p  LLKPPELTAHLTDYSLHRLITPEATSEQVLNAAALGYC~~~~~~~PPEFASSSKPYPSLKSDVYAFGVILLELLTGKVSGDIVCSDPGVVELTEWVLLLVGQNRATECFDPSIVGSQGSRNPFGVLTDVLQVALSCISPAP~ERPDMKLVSQELSRIVLKRTAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83550415.q  LLDGLDLNARVADYCLHRLMTQAGVVEQILDLGVLGYR~~~~~~~APELAASKKPSPSFKSDVYAFGVVLLELLTGRCAGDVVSGSEGGVDLTDWVRLRVAEGRGSDCFDPAMASDSENQVSVKGMKDVLGIALRCIRPVS~ERPGIKSVYEDLSSI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK060657.q  ILLDANYECKISDFGLYLLLNPAGAQEMLETSAAQGYK~~~~~~~APELIKMRD~~ATRETDIYSLGVVLLEMLAQKESAKDNTPNPRDILLPVSFKNLVLERKISDAFSSDLVRQSKKSGKEKNLNAFFELATACCSPSPSLRPNTKFILKKLEEIAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15240831.p  VLLSSSFEPRISDFGLHLLLNLSAGQEILDVSAAEGYK~~~~~~~APELIKMKD~~VSKESDVYSLGVIMLELVSGKEPINENATGDDEFYLPDFMRNAVLDHRLSDLYRPEILG~SDDNLSEECVLKYFQLAMSCCSPSPSLRPNVKQVLRKLEEIGKF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83564404.q  VLVDEWFVARVAEYAVHRLLVAAAVG~~~~~~KADGYR~~~~~~~APELQSRGR~~CSPRTDVYAFGILLLELLMGRKASG~~~~~~~~~ELPAVVKAAVLEEVTMMEVFDAEVARGVRSPAEEGLLQALKLAMGCCAPVASARPTMAEVVRQLEEVRPRNSSRPSAIYSPAEPRSDAGTPTAAAV  
15230141.p  VLVDDFFFARLTEFGLDKIMVQAVADEIVSQAKSDGYK~~~~~~~APELHKMKK~~CNPRSDVYAFGILLLEILMGKKPGKSGRNGNEFVDLPSLVKAAVLEETT~MEVFDLEAMKGIRSPMEEGLVHALKLAMGCCAPVTTVRPSMEEVVKQLEENRPRNR~~~SALYSPTETRSDAETPF~~~~  
20860017.q  ILLDEHGAACVSECGVMRYAANIQQSIPQPPRCPPGLF~~~~~~~LDRAAAAAG~~~~~~~GGGWHGYAAPELASGAGAAGARATQ~~~~ESDVYSFGMVLLEVVTADNAGDGNGGGGGDGGEDETMGWVKIGMLCTAEAPEERPRMAQVLAMMGEFM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    CMVAHDFTVKIGDFGMTRDIX~ETDXXRKGGKGLLPVR~~~~~~~WMAPESLKDGVFTTSSDMWSFGVVLWEITS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNCPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    ILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEKLREVCGTPSYLAP~~~~~EIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~FWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


